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{ Arbeitsgruppe "Medizinische Biometrie" unter der Leitung von Prof. Dr. Antonia Zapf
{ Institutsleitung Prof. Dr. Heiko Becher
{ Tätigkeitsschwerpunkte: methodische Forschung, klinische Studien, statistische Beratung
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04/2014 - 03/2019 Wissenschaftliche Mitarbeiterin, Institute of Computational Biology, Helmholtz
Zentrum München, Deutschland.
{ Arbeitsgruppe "Computational Cell Maps" unter der Leitung von Dr. Nikola S. Mueller
{ Institutsleitung Prof. Dr. Dr. Fabian J. Theis
{ Tätigkeitsschwerpunkte: Anwendung statistischer und bioinformatischer Methoden zur Beant-
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